
AWS의  거의  모든  서비스가  그러하듯  HealthOmics에서도  Quota가  존재합니다 . 또한  사용  가능한  리전이
현재  제한적입니다 . (서울  리전은  사용  불가능 )

리전  정보 : https://docs.aws.amazon.com/general/latest/gr/healthomics-quotas.html
Quota: https://docs.aws.amazon.com/omics/latest/dev/quotas.html

HealthOmics의  Etag 란  시퀀스  저장소에  있는  데이터의  Hash를  말합니다 . 이렇게  하면  데이터의  컨텐츠
무결성을  유지하면서  데이터  검색  및  처리를  간소화  합니다 .

Etag는  메타데이터가  아니라  객체의  시맨틱  컨텐츠에  대한  변경  사항을  반영합니다 . 설명하면  파일에는
bitwise identity와  semantic identity가  있는데 , 비트는  파일의  비트가  동일하다는  의미이고  시맨틱은
파일의  내용이  동일함을  의미합니다 . 시맨틱은  그래서  파일의  컨텐츠  무결성을  캡처하므로  메타  데이터
변경이나  압축  변경을  해도  된다는  바뀌지  않는  다는  의미입니다 .

HealthOmics의  시퀀스  저장소의  Read sets은  객체  수명  주기  전반에  걸쳐  압축 /압축  해제  주기와  데이터
출처  추적을  거칩니다 . 어  처리과정에서  파일의  비트는  변경될  수  있지만  시맨틱은  그대로  유지됩니다 .

더  자세한  설명은  아래  링크를  참고하세요 .

https://docs.aws.amazon.com/omics/latest/dev/etags-and-provenance.html

HealthOmics Transfer Manager를  사용해서  직접  업로드할  수도  있습니다 . 이때  멀티파트  업로드를  사용할
수도  있습니다 .

https://docs.aws.amazon.com/omics/latest/dev/synchronous-uploads.html
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Integrative Genomics Viewer (IGV)나  UCSC Genome Browser
CWL, WDL 및  Nextflow 와  같은  워크플로우에서  Amazon S3 확장을  사용할  때
인증을  구현해서  액세스  포인트  Amazon S3 URIs 또는  presigned Amazon S3 URIs를  읽을  때
Mountpoint나  CloudFront와  같은  Amazon S3 의  유틸리티  기능이  필요할  때

https://docs.aws.amazon.com/omics/latest/dev/s3-access.html

HealthOmics 스토리지를  사용하여  유전체학  데이터를  저렴한  비용으로  효율적으로  저장 , 검색 , 구성  및
공유할  수  있습니다 .

ACTIVE 상태로  저장된  데이터는  즉시  검색할  수  있습니다 .30일  이상  액세스하지  않은  데이터는  ARCHIVE
상태로  저장됩니다 .

만일  파일을  ACTIVE로  전환  하려면  아래  링크를  참고하세요 . ReadSet 크기에  따라  다시  활성화하는  데  몇
분에서  몇  시간이  걸릴  수  있습니다 . (마치  Amazon S3 Glacier Instant Retrieval Storage Class 에서
데이터  검색  요청하는  것과  유사함 )

예를들어  2023년  10월  기준으로  1Gbase파일은  3분이내에  활성화되고  110Gbase 파일이  2시간  45분  만에
활성화됩니다 .

https://docs.aws.amazon.com/omics/latest/dev/activating-read-sets.html

AWS Lake Formation과  Amazon Athena 나  AMaozn EMR을  사용해  변이  스토어에  대한  쿼리를  수행할  수
있습니다 .

2024년  9월  26일  이후  생성된  변이  스토어에  대해  HealthOmics는  샘플  아이디를  기준으로  스토어를
분할합니다 . 이러한  파티셔닝은  HealthOmics가  샘플  ID를  사용하여  변형  정보를  저장하는  최적화를
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의미합니다 . 샘플  정보를  필터로  사용할  경우  쿼리에서  스캔하는  데이터  양이  적기  때문에  결과를  더  빨리
반환합니다 .

데이터를  수집하기  전에  샘플  ID에  PHI 데이터가  포함되어  있는지  확인하세요 . 만일  포함되었다면  샘플
아이디를  변경해야  합니다 . (HIPAA 규정준수  참고 )

워크플로를  만든  후  첫  실행을  시작하기  전에  워크플로에서  린터를  실행하는  것이  좋습니다 . 린터는  실행
실패의  원인이  될  수  있는  오류를  탐지합니다 .

WDL의  경우  HealthOmics는  워크플로를  생성할  때  자동으로  린터를  실행합니다 . 린터  출력은  get-Workflow
응답의  StatusMessage 필드에서  사용할  수  있습니다 .다음  CLI 명령을  사용하여  상태  출력을  검색합니다  (
생성한  WDL 워크플로의  워크플로  ID 사용 ).

WDL – A public Amazon ECR image to run a WDL linter.

Nextflow – A public Amazon ECR image to run Linter rules for Nextflow. You can access the

source code for this linter from GitHub.

CWL – not available

https://docs.aws.amazon.com/omics/latest/dev/workflows-linter.html

HealthOmics는  비공개  워크플로에  대한  콜  캐싱을  지원합니다 . 콜  캐싱은  실행  완료  후  완료된  워크플로
작업의  출력을  저장합니다 . 후속  실행에서는  작업  출력을  다시  계산하는  대신  캐시의  작업  출력을  사용할  수
있습니다 . 호출  캐싱은  컴퓨팅  리소스  사용량을  줄여  실행  기간을  단축하고  컴퓨팅  비용을  절감합니다 .

실행이  완료된  후  캐시된  작업  출력  파일에  액세스할  수  있습니다 . 개발  중에  고급  디버깅  및  문제  해결을
수행하기  위해  중간  작업  파일을  캐시하려는  경우  워크플로  정의에서  이러한  파일을  작업  출력으로
선언하십시오 .

프로덕션  워크플로의  경우  호출  캐싱을  사용하여  실행  실패로  인한  완료된  작업  결과를  저장하십시오 .다음
실행은  완료된  작업을  다시  계산하는  대신  성공적으로  완료된  마지막  작업부터  시작합니다 .

HealthOmics에서  작업과  일치하는  캐시  항목을  찾지  못하더라도  실행은  실패하지  않습니다 . HealthOmics는
작업과  종속  작업을  다시  계산합니다 .
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https://aws.amazon.com/compliance/hipaa-compliance
https://gallery.ecr.aws/aws-genomics/healthomics-linter
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https://docs.aws.amazon.com/omics/latest/dev/workflows-call-caching.html

- HealthOmics variant stores, HealthOmics annotation stores, Private workflows

https://docs.aws.amazon.com/omics/latest/dev/resource-sharing.html

https://docs.aws.amazon.com/omics/latest/dev/eventbridge.html

HealthOmics? ?? ??

HealthOmics? ?? ?? (EventBridge ??)
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